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1 Samenvatting

Dit rapport geeft een overzicht van de activiteiten uitgevoerd ter ondersteuning van de fokkerij
van de Kleine Herkauwers Vlaanderen vzw. in 2021.

De belangrijkste activiteit is het berekenen van de indexberekeningen voor aantal geboren
lammeren (Vruchtbaarheidsindex of VIP) bij 9 rassen. In vergelijking met de voorgaande jaren
werden een veel groter aantal worpen doorgestuurd van vroegere geboortejaren dan in vorige
runs. Uit de aangeleverde worpen werden enkel de worpen met registraties sinds 20/6/2021
behouden. Deze datum is de vorige datum waarop gegevens werden geselecteerd en om
dubbels te vermijden, werden worpen met oudere registratiedatums niet ingelezen.

Een belangrijk wijziging in de procedure was het samen verwerken van de rassen Texelaar en
Blauwe Texelaar. Alhoewel hier geen problemen verwacht werden bleek het bestand met
worpen en met pedigree te omvangrijk om te verwerken in de bestaande procedure. Een
tijdelijke oplossing werd daarom gevonden in het weglaten van de oudste worpgegevens van
de Texelaars (worpen van 1994, 1995 en 1996 werden niet meer meegenomen in de
berekeningen. Dit zorgt voor een daling in betrouwbaarheid voor oudere dieren. Om toch alle
worpen mee te nemen in de berekeningen dient andere software te worden gebruikt en deze
omschakeling zal in de komende maanden uitgevoerd worden (maar is in se geen routine-
berekening).

De indexen werden aangeleverd aan KHV op 27/10/2021.

Het onderzoek op wormresistentie werd opnieuw opgepikt met staalnames in de periode juli-
september. In totaal werden 333 lammeren bemonsterd wat 314 bruikbare data opleverde.
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2 Berekening vruchtbaarheidsindex

De berekening van de Vruchtbaarheidsindex (VIP) geboortejaar 2021 werd gestart op 2/7/2021
en de resultaten werden verstuurd op 27/10/2021. In overleg was besloten van slechts 1
routine run uit voeren.

Omdat KHV rascodes heeft gewijzigd was de vraag om Texelaar en Blauwe Texelaar samen
te verwerken. De technische aspecten van de procedure (bv. het aanleveren van de data en
het opladen van de indexen) stelden geen problemen maar de fokwaarschatting zelf leverde
problemen op voor het (samengevoegde) Texelaarbestand.

In onderstaande paragraaf worden enkele kengetallen gegeven voor beide runs.

Na selectie, controles en correcties werden 3365 worpen behouden en deze werden
toegevoegd aan het historische bestand.

Er werd in juni 2021 met 170650 worpen verder gewerkt. Het berekenen van de
fokwaardeschattingen verliep niet zoals anders omdat de informatie van Blauwe Texelaar en
Texelaar samen werd uitgevoerd. Hierdoor botste de software op een limiet qua geheugen. In
de toekomst moet er een nieuwe aanpak gevolgd worden waarbij er een ander softwarepakket
zal gebruikt moeten worden.

Pedigree indexen werden berekend op basis van de indexen van de ouders zodat het totaal

aantal dieren met een index oploopt tot 430067. De indexen werden elektronisch aangeleverd
aan KHV.
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1.1 Aangeleverde bestanden

Worpgegevens en afstammingsgegevens werden ontvangen op 2/7/2021.

TABEL 1 OVERZICHT VAN DE BESTANDEN AANGELEVERD VOOR DE BEREKENING VAN DE
VIP2021

NAAM BESTAND BESCHRIJVING RECORDS

VIPDIER20200620.TXT DIERGEGEVENS VLEESRASSEN 410458

V1IPWORP20200620.TXT WORPEN VANAF 20/06/2020 3366

De bestanden VIPWorp.txt en VIPDier.txt bevatten ook gegevens van andere rassen. Hieruit
werden de records geselecteerd voor de 9 rassen waarvoor indexen berekend werden: BM8,

HD8, SW8, TES, ZB8, IL8, SU8, RD8 en BT8.

TABEL 2 DATUMS VAN REGISTRATIE VAN DE WORP EN DATUM VAN WERPEN VOOR
VIP2021

Datum laatste
worp

Datum eerste
worp

Datum eerste Datum laatste
registratie registratie

Aftap 20/6/2021 lazeXvil] 29/6/2021 29/6/2020 20/6/2021
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1.2 Diergegevens (run juli 2021)

Er werden 410458 records ingelezen uit het dier-bestand (VipDierAnder+VIPDierBlauwe.txt).
Deze bestanden bevatten de diergegevens van 16 rassen.

Een aantal records is niet in de correcte vorm en begint met de haam van het ras (stamboeknr
en levensnummer ontbreken en het ganse record is naar voor verschoven) of start met een
andere string. Deze gegevens werden verwijderd

Een aantal records komt dubbel voor. Dit zijn vaak lammeren die niet als stamboekdier werden
opgenomen. Deze worden weggelaten.

Na controles en selectie wordt het bestand omgezet naar een afstammingsbestand voor de 9
rassen (Texel, Suffolk, Bleu du Maine, Hampshire, lle de France, Rouge de I'Ouest, Swifter,
Zwartbles en Blauwe Texelaar). Dit bestand omvat 406545 records.

Het aantal Blauwe Texelaars is afgenomen tov 2020 en dit als gevolg van het hergroeperen
van rassen en kleuren.

TABEL 3 AANTAL REGISTRATIES IN HET PEDIGREE-BESTAND VOOR DE VIP BEREKENING

Cumulative
Rasnaam Rascode | Frequency | Frequency
Blauwe Texelaar BT8 4582 4582
Bleu Du Maine BM8 32498 37080
Hampshire Down | HD8 15106 52186
lle De France IL8 4579 56765
Rouge De L'Ouest | RD8 6645 63410
Suffolk sus 60231 123641
Swifter sSws 13114 136755
Texelaar TES8 261925 398680
Zwartbles ZB8 7865 406545

Obs | a_id Levensnr Rasnaam | Rascode | Geslacht gebdat | worp_own | s_id o_id
28075 | 100049420707 | NL100049430707 | Texel TEB M 21FEB10 22| 0567701120 | 05677 00979

Bovenstaand dier werd geboren in een worp van 22.
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Onderstaande correcties werden doorgevoerd
1) 2 dieren die hun eigen ouder zijn.

Animal = parent at rec 01851 66881 vader=01851 66535 moeder=01851
66881

Heb moeder verwijdert is een dier uit Nederland en waarschijnlijk destijds bij mutatie door
secretariaat verkeerd overgetypt

Animal = parent at rec 03126 00623 vader=03126
00623 moeder=00000000000000000000

Voor de vader moet er 00000000000000000000 staan geen gegevens beschikbaar destijds
bij mutatie door secretariaat verkeerd overgetypt

Bestaat er een dier 3002-1009 en is daarvan volledige info? Heeft dit dier in 2021 een worp
gehad?

Neen dit is een testdier die Falcoo heeft gebruikt om bepaalde tests uit te voeren, geen worp

1.3 Worpgegevens

Er werden 3365 records met worpen ingelezen (VipWorp.txt, eerste lijn zijn hoofdingen). Dit
zijn worpen na 20/6/2020. 244 worpen behoren nog tot het geboortejaar 2020.

TABEL 4 VERDELING VAN DE WORPEN VOLGENS JAAR VAN REGISTRATIE (Y_REG) EN
JAAR VAN DE WORP

Table ofy regbyy w

Y w

y reg | 2020 | 2021 | Total

2020 & a B

2021 238 | 3120 | 3358

Total 244 | 3120 | 3364
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Er is een worp waar volgens ons het stamboeknummer van de moeder ontbreekt. Vermoedelijk
is dit 3827-1081 naar anologie met de lijn erboven.

Onderstaand de lijnen in het bestand van FALCOO (velden gescheiden door |)

OoiStamboeknr|OoiLevensnr|RamStamboeknr|RamLevensnr|Rasnaam|rascode|DekCod
e|Eigenaar|GebDat|Worpgrootte|Dood|RegistratieDatum

3827-1081|BE738271081|3810-
1688|BE738101688|Suffolk|SU8|Natuurlijk|3827]20210210|1|0]20210502

3827-

0869|BE338270869]92J:19:02403|UK016782902403|Suffolk|SU8|Natuurlijk|3827]20210210|
2|1]20210502

Registraties van worpen tussen (before 1/7/2021)
Jul2021 -
May2021 —
Mar2021 -
W Jan2021 -
5
e
5 Nov2020 —
8]
o © 9
Sep2020 — o
[o]
o
Q
Jui2020- o oo
May2020 |
y T T T T T T T T T T T T
Jul Aug Sep Oct Nov Dec Jan Feb Mar Apr May Jun Jul
2020 2021
RegistratieDatum
FIGUUR 1 PLOT VAN WORPEN MET REGISTRATIEDATUM TUSSEN 20/6/2020 — 30/6/2021
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TABEL 5

AANTAL WORPEN DAT GEREGISTREERD WERD NA 13/5/2019 VOLGENS
GEBOORTEJAAR VAN DE WORP

Geboortejaar Aantal worpen
2020 244
2021 3120

Er zijn 7 ooien waarvoor meer dan 1 worp geregistreerd werd. Voor ooi 1253-0044 werden
beide worpen behouden. Voor de andere worpen is het fysiologisch onmogelijk dat er 2 worpen
zijn in hetzelfde geboortejaar. De laatst geregistreerde worp werd behouden wat betekent dat
er 5 records verwijderd worden.

Obs | Stamboeknr | RamStambeeknr | Levensnr RasCode | DekCode | eigenaar | worp_dat | Worpgreotte | Dood | RegistratieDatum | y w | m_w
1 | 04992-02255 1077-0246 NL100003902255 | TES Hormonaal | 1077 28JAN21 2 1 17APR21 | 2021 1
2 | 04992-02255 1077-0258 NL100003902255 | TES Hormonaal | 1077 17FEB21 1 1] 26APR21 | 2021 2
3| 1140-0118 1051-0425 BE811400118 TE8 Natuurlijk 1140 26FEB21 1 1] 15APR21 | 2021 2
4 | 1140-0118 1051-0425 BEB11400118 TES Natuurlijk 1140 02MAR21 2 1] 20APR21 | 2021 3
5 | 1253-0044 60X1900051 BE612530044 HD8 Natuurlijk 1253 T1SEP20 1 1] 12SEP20 | 2020 9
6 | 1253-0044 60X1900051 BE612530044 HD8 Natuurlijk 1253 23FEB21 1 0 23APR21 | 201 2
7 | 100127274001 | 13420341 528100127274001 | ZB8 Natuurlijk 1387 15FEB21 2 1] 10APR21 | 2021 2
8 | 100127274001 | 1342-0341 528100127274001 | ZB8 Natuurlijk 1387 21FEB21 3 1] 28APR21 | 2021 2
9 | 3040-1931 887452384 BE830401931 Swa Natuurlijk 3040 20FEB21 3 1] 0S5APR21 | 2021 2

10 | 3040-1931 8948-77754 BE830401931 SWe Natuurlijk 3040 27FEB21 4 [} 06APR21 | 2021 2
11 | 4212-1458 4212-2045 BE142121458 TES Natuurlijk | 4212 28FEB21 2 1] 04MAY21 | 2021 2
12 | 4212-1458 26383-60530 BE142121458 TES Natuurlijk | 4212 1IMAR21 3 1] 02MAY21 | 2021 3

Gemiddelde worpgroottes (totaal geboren en % sterfte) worden weergegeven in onderstaande
figuur en tabel.
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FIGUUR 2 PLOT VAN HET TOTAAL AANTAL GEBOREN LAMMEREN PER WORP TEN
OPZICHTE VAN HET % STERFTE PER WORP (REGISTRATIEDATUM 20/6/2020-
30/06/2021)
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TABEL 6 BESCHRIJVENDE STATISTIEKEN VOOR HET TOTAAL AANTAL GEBOREN
LAMMEREN (WORPGROOTTE) EN HET AANTAL DOODGEBOREN LAMMEREN
(DooD) PER WORP VOOR 8 RASSEN (PERIODE 20/6/2020-30/06/2021)

N
RasCode | Obs | Variable N | Mean | Std Dev | Minimum | Maximum
BM8 233 | Worpgrootte | 233 | 2.009 0.701 1.000 4.000
Dood 233 | 0305 0.599 0.000 3.000
BT& 15 | Worpgrootte 15 | 2.000 0.756 1.000 4.000
Dood 15| 0.133 0.352 0.000 1.000
HD8 131 | Worpgrootte | 131 | 1.519 0.586 1.000 4.000
Dood 131 | 0.076 0.294 0.000 2.000
RD8 95 | Worpgrootte 95 | 1.958 0.667 1.000 3.000
Dood 85 | 0.126 0.393 0.000 2.000
sus 315 | Worpgrootte | 315 | 1.740 0.655 1.000 4.000
Dood 315 | 0.219 0.523 0.000 3.000
Swa 148 | Worpgrootte | 148 | 2.736 0.985 1.000 5.000
Dood 148 | 0.324 0.672 0.000 4.000
TES 2274 | Worpgrootte | 2274 | 1.681 0.631 1.000 5.000
Dood 2274 | 0146 0.4 0.000 4.000
ZB8 153 | Worpgrootte | 153 | 1.863 0.679 1.000 4.000
Dood 153 | 0.229 0.506 0.000 3.000
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Een overzicht van ooien met extreme worpgroottes (>=5) en de spreiding over fokkers wordt
in volgende tabel gegeven. We gaan ervan uit dat hier geen afwijkende records voorkomen.

TABEL 7 OOIEN MET EXTREME WORPGROOTTES EN VERDELING VAN WORPEN OP DE
BEDRIJVEN WAAR EXTREME WORPEN VOORKOMEN B1J 8 RASSEN (PERIODE
20/6/2020-30/06/2021)

Obs | Rasnaam | eigenaar | Stamboeknr | worp_dat | DekCode | Worpgrootte | Dood
1| Swifter 1451 1341-0161 28JANZ2021 | Natuurlijk 5 0
2 | Swifter 3040 30401738 06MAR2021 | Natuurlijk 5 2
3 | Swifter 3040 3040-1782 DTMAR2021 | Matuurlijk 5 2
4 | Swifter 7703 4610-0581 25JANZ2021 | Natuurlijk 5 2
5 | Swifter 7703 F703-0543 28JANZ2021 | Natuurlijk 5 2
6 | Texelaar | 3112 3112-2550 26JAN2021 | ET 5 0
7 | Texelaar | 4141 4212-0966 T7FEB2021 | Natuurlijk 5 0
8 | Texelaar | 4320 4320-0340 22MAR2021 | Natuurlijk 5 1

TABEL 8 BESCHRIJVENDE STATISTIEK VAN DE WORPGROOTTE PER FOKKERNUMMER
WAARBIJ EIGENAARS GESELECTEERD WERDEN OP EXTREME WORPGROOTTE
(> 5 LAMMEREN) BIJ 8 RASSEN VAN SCHAPEN (WORPEN GEBOORTEJAAR
2021)

Analysis Varable : Worpgrootte
M
eigenaar | Rasnaam Obs N Mean Std Dev | Minimum | Maximum
1451 Swifter 3 3| 3.0000000 | 1.7320508 | 2.0000000 | 5.0000000
3040 Swifter 30 | 30 | 31666667 | 1.0531835 | 1.0000000 | 5.0000000
3112 Texelaar 78 | 78| 1.853B462 | 0.7354992 | 1.0000000 | 5.0000000
4141 Texelaar 44 | 44 | 1.8863636 | 0.7222674 | 1.0000000 | 5.0000000
4320 Hampshire Down 9 9| 14444444 | 07264832 | 1.0000000 | 3.0000000
Swifter 6 | 6| 35000000 | 0.5477226 | 3.0000000 | 4.0000000
Texelaar 13 | 13 | 25384615 | 11266014 | 1.0000000 | 5.0000000
7703 Swifter 26 | 26 | 26153845 | 1.1685258 | 1.0000000 | 5.0000000
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In onderstaande tabel wordt de verdeling van de worpen over de maanden gegeven. Op basis
van de datum van geboorte worden enerzijds geboorteperioden toegekend en wordt ook de
maand van geboorte berekend volgens het geboortejaar dat loop van 1/9 tot 31/8.

Voor 2020 zijn er nog een aantal worpen geregistreerd in de laatste maanden van het
geboortejaar 2020 (dus na de berekening van de VIP2020 maar nog behorende tot dat
geboortejaar).

Voor 2021 is seq_m_w=1 september 2020, Seq_m_w=2 => oktober 2020 ....en seq_m_w=9
staat voor mei 2021

TABEL 9 AANTAL WORPEN PER MAAND (GETELD VANAF 1/9) B1J 9 RASSEN VAN SCHAPEN
(WORPEN GEBOORTEJAAR 2020 EN 2021) EN VOLGENS HET JAAR VAN
REGISTRATIE (Y_REG)

Table 1 of seq_m_w by RasCode
Controlling for y_reg=2020
RasCode

seq m w | BM8 | BT8 | HD8 | RD8 | SU8 | SW8 | TES | ZB8 | Total
1 0 0 0 0 0 0 0 0 0

2 0 0 0 0 0 0 0 0 0

3 0 0 0 0 0 0 0 0 0

4 0 0 0 0 0 0 0 0 0

5 0 0 0 0 0 0 0 0 0

6 0 0 0 0 0 0 0 0 0

7 0 0 0 0 0 0 0 0 0

8 0 0 0 0 0 0 0 0 0

9 0 0 0 0 0 0 0 0 0

10 0 0 0 0 0 0 1 0 1

11 0 0 0 0 4 0 0 0 4

12 0 0 0 0 1 0 0 0 1

Total 0 0 0 0 5 0 1 0 6

Maandnummers volgens geboortejaar
seq_m_w=1 => september,
Seq_m_w=2 => oktober,

en seq_m_w=12 => augustus
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Table 2 of seq_m_w by RasCode

Controlling for y_reg=2021

RasCode

seq._m w | BMg | BT8 | HD8 | RD8 | SU8 | SW8 | TES | ZB8 | Total

1 3 0 1 3 1 0 0 1 9
2 0 0 0 0 1 0 3 a 4
3 0 0 4 0 4 0 1 a 9

4 14 0 26 10| 136 0 0 30 216

5 b6 1 62 31 79 59 42 34 374

6 a7 3 24 25 66

3
g

58 996

7 40 1 9 23 19 33 | 1390 24 | 1545

8 13 0 4 3 3 21 15 5 181

9 0 0 1 0 1 0 14 a 16

10 0 0 0 0 0 0 4 a 4

11 0 0 0 0 0 0 0 a 0

12 0 0 0 0 0 0 0 a 0

Total 233 15| 13 95| 310 | 148 | 2273 | 153 | 3358
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TABEL 10 AANTAL WORPEN PER KLASSE VAN DEKCODE BIJ 9 RASSEN VAN SCHAPEN
(2020 EN 2021)

Table 1 of DekCode by RasCode

Controlling for y_reg=2020

RasCode

DekCode | BM8 | BT8 | HD8 | RD8 | SU8 | SW8 | TEB | ZB8 | Total
0 0 0 0 0 0 0 0 0

ET 0 0 0 0 0 0 0 0 0
Hormenaal 0 0 0 0 0 0 0 0 0
Kl 0 0 0 0 0 0 0 0 0
Natuurlijk 0 0 0 0 5 0 1 0 6
Total 0 0 0 0 5 0 1 0 6

Table 2 of DekCode by RasCode

Controlling for y_reg=2021

RasCode

DekCode | BM8 | BT8 | HD8 | RD8 | SUS | SW8 | TES8 | ZB8 | Total

0 1 0 0 0 0 0 0 1

ET 0 0 0 0 0 0 2 0 2

Hormonaal 16 2 0 47 61 25| 348 26 526

Kl 3 0 0 0 6 0 3 0 40

Natuurlijk 214 12| 13 43 | 243 | 123 | 1891 | 127 | 2789

Total 233 15| 13 95| 310 | 148 | 2273 | 153 | 3358
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TABEL 11 BEDRIJFSGROOTTE-KLASSEN BI1J 9 RASSEN VAN SCHAPEN IN HET
GEBOORTEJAAR 2021. AANTAL BEDRIJVEN MET MINDER DAN 6 WORPEN,
TUSSEN 6 EN 20 WORPEN EN MEER DAN 20 WORPEN.

Table of flock_size by RasCode

RasCode
flock_size | BM8 | BETE | HD8 | RD8 | SU8 | W8 | TEE | ZB2 | Total
Below & 2 3 12 4 30 3 17 1 72
Betw &to 20 12 1 9 4 17 7 57 10 117
Over 20 3 0 1 2 2 2 32 2 44
Total 17 4 22 10 43 12| 106 13 233

Opmerking: door het samenvoegen van BT8 en TES8 zullen de bedrijfsgroottes waarschijnlijk
wijzigen wat ook invloed kan hebben op de fokwaardeschattingen.

1.4 Koppeling van dier-bestand met worpgegevens.

Onderstaande dieren hebben wel een worp in de data maar worden niet teruggevonden in het
bestand met diergegevens. In totaal gaat het om 20 dieren. Meestal gaat het om gekruiste
dieren waarbij de selectie op rascode van het dier verschilt van de rascode van de worp (die
momenteel gelijk gesteld wordt aan het ras van de dekkende ram). Er verdwijnen worpen die
nu als Texel (TE8), Rouge De L'Ouest (RD8) en Blauwe Texelaar (BT8) worden geregistreerd.

BT8 O
SW8 2
RD8 6
TE8 12

Onderstaande lijst geeft de afzonderlijk worpen.
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Obs | Stamboeknr | eigenaar | v w | Worpgrootte | DekCode | RasCode
360 | 3840-7092 1093 2021 1 | Natuurijk | TES
1038 | 3002-0082 3002 2020 3 | Hormonaal | TES
1039 | 3002-0701 3002 2020 3 | Hormonaal | TES
1040 | 3002-0702 3002 2020 3Kl TES
1292 | 37140-0330 3140 2027 3 | Natuurlijk RDE
1293 | 37140-0391 3140 2027 2 | Natuurlijik RDE
1294 | 37140-0427 3140 2027 2 | Natuurlijk RDE
1295 | 37140-0436 3140 2027 3 | Natuurlijk RDE
1296 | 3140-0437 3140 2021 2 | Natuurijk | RD8
1297 | 3140-0509 3140 2027 1 | Natuurlijk RDE
1992 | 4106-0671 4106 2027 3 | Hormonaal | TES
2275 | 4147-0985 4147 2027 2 | MNatuurlijk | TES
3264 | 3112-2758 7703 2027 1 | Natuurlijk SWa
3265 | 4741-0572 7703 2027 1 | Natuurlijk SWa
3250 | 7887-0248 7887 2027 2 | Natuurlijk | TE8
3291 | 78870250 7887 2027 1 | MNatuurijk | TES
3292 | 7887-0267 7887 2021 1 | Natuurijk | TES
3293 | 7887-0270 7887 2021 2 | Natuurijk | TES
3294 | 7887-0271 7887 2027 2 | MNatuurlijk | TES
3295 | 78870274 7887 2027 2 | MNatuurlijk | TES
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1.5 Aanvullingen van dekcode-informatie
1 worp werd weggelaten omdat hierbij ook de dekkende vader en het bedrijf ontbreekt.

Ooi is 3002-1009.
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1.6 Fokwaardeschatting en berekening VIP2021

De berekening van de index voor vruchtbaarheid werd uitgevoerd voor 8 rassen (Blauwe
Texelaar en Texelaar samen). Er werden 3336 (worpen2021_v2021a.txt) worpen toegevoegd
aan het “historische” bestand. Er werden hier dus van de 3364 aangeleverde records 5 dubbel
geregistreerde worpen verwijderd, worpen van 20 dieren zonder link met pedigree (kruisingen),
4 dieren op bedrijf 3002 en 1 worp waarbij het stamboeknummer van moeder ontbreekt (2

records van bedrijf 3002 zijn ook kruisingen).

Het totaal aantal worpen komt hierdoor uit op 172 709 (+ 3336).
TABLE 12 OVERZICHT BESTANDEN MET WORPINFORMATIE VOOR 9 VLEESRASSEN NA
TOEVOEGEN VAN DE BIJKOMENDE WORPGEGEVENS 2021 (RUN JuLl 2021).

FILENAME AANTAL OMSCHRIJVING
ND.WoRP__2021A 172 709 WORPEN GEREGISTREERD TOT 6/2021
ND.WoRP__2020A 169 373 WORPEN GEREGISTREERD TOT 6/2020
ND.WoRP__2019A 165 840 WORPEN GEREGISTREERD TOT 8/5/2019
ND.WoRpP__2018A 162 243 WORPEN GEREGISTREERD TOT 16/5/2018
ND.WoPR__2017cC 159 345 ALLE WORPEN GEREGISTREERD JUNI 2017
ND.WORP___.2016A 155 180 ALLE WORPEN GEREGISTREERD MEI 2016
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1.7 Editering van data

Editering van de worpinformatie omvat controles op de volledigheid van de informatie (bv.
leeftijd ooi, dekcode, ras, ). Ook worden worpen ingedeeld in periodes en toegewezen aan
bedrijven. Hierbij wordt een minimum aantal worpen per bedrijf-jaar van 5 aangehouden.
Daarnaast worden worpen van voor 1994 (Texel, Suffolk) of worpen als gevolg van hormonale
behandeling (Bleu, Hampshire, lle de France, Swifter en Zwartbles) verwijderd. Er werd in juni
2021 met 170650 worpen verder gewerkt.

TABEL 13 OVERZICHT VAN HET CUMULATIEF AANTAL WORPEN GEBRUIKT VOOR DE VIP
BEREKENING IN OPEENVOLGENDE JAREN

NAAM BESTAND

2021 2020 2019
=N=VRSIUR\/VNIN= \WORP.BLE 12209 12010 11773
HAMPSHIRE WORP.HAM 6557 6430 6326
ILE DE FRANCE WORP.ILE 1318 1318 1318
SUFFOLK WORP.SUF 22054 21742 21420
TEXEL WORP.TEX 117478 113758 111408
|2{e]0]cI=RDIRIOV/=3 i \WORP.RD8 1380 1343 1272
SWIFTER WORP.SW8 4116 3978 3839
ZWARTBLES WORP.ZW8 2202 2084 1960
BL. TEXEL WORP.BT8 0 1195 1122
ToTAAL -- 170650 163858 160438

De fokwaardeschatting zelf vereist een koppeling van de worpen en de afstammingsgegevens.
Een aantal worpen gaat hier verloren (131). Het gemiddeld aantal gekende voorouders van de
werpende ooien varieert van 6 (lle de France) tot 2586 (Texel).

Uiteindelijk worden fokwaarden geschat voor 8 rassen met een totaal aantal dieren variérend
van 1272 dieren (Rouge de I'Ouest) tot 72873 dieren bij Texel

De rekentijd voor de fokwaardeschattingen varieert per ras van enkele seconden tot 12 uur
(Texel). De rekentijd is hardware afhankelijk.
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TABEL 14 OVERZICHT VAN DE KOPPELING VAN WORPEN MET PEDIGREE-INFORMATIE EN VAN DE FOKWAARDESCHATTING (VIP2020)
Texel Suffolk Hampshire Bleu du Ile de RDS SW§ ZB8 BTS
Maine France
Worpen (worp.ras) 117478 22054 6557 12209 1318 1380 4116 2202 0
Pedigree (pedi.X _.dat)
Dubbels in pedigree
Aantal verwijderde worpen 240 0 1 43 10 0 19 3 0
Worpen behdn (scr.worp.ras) 117238 22054 6554 12166 1308 1380 4097 2199 0
Gesel.dieren (scr.pedi.X__.dat) 72272 15340 4340 7970 1424 1637 3617 2748 0
Gem aantal gek. Voorouders 4205,9 108 180 828 6,7 65,8 1403.8 966,5 0
Fokwaardeschatting
Worpgrootte (natuurlijk) 1.526 1.623 1.497 1.908 1.726 1.928 2.742 1.916 0
(geinduceerd) 1.615 1.656
Aantallen
worpen (natuurlijk) 79016 18169 9554 12166 1308 1380 4097 2199 0
worpen (geinduceerd) 24299 3885
Dieren
...... Basis 10417 3013 1018 1811 586 449 532 500 0
Niet basis 62236 12330 3323 6164 840 1190 3089 2248 0
Totaal 72653 15343 4341 7975 1426 1639 3621 2748 0
Aantal effecten
Ooileeftijd 6 6 6 6 6 5 5 5 0
Jaar*bedrijf 4691 1396 457 857 60 115 148 154 0
Periodes 10 9 10 10 10 9 7 6 0
Permanente milieu-effecten 43429 8666 2458 4890 661 609 1577 984 0
Dier-effecten 72653 15343 4341 7975 1426 1639 3621 2748 0
Rekentijd (d:uur:min:sec) 0:13:48:13 00:08:55 00:00:03 00:00:15 00:00:01 00:00:01 00:00:02 00:00:01 00:00:00
RAM (Mb) 1635 93 36 73 8 72 72 72
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TABEL 15 GEMIDDELDE EN STANDAARDDEVIATIE VAN DE RUWE FOKWAARDESCHATTINGEN PER

RAS (VIP2021) EN VOOR DE REFERENTIEGROEP (MOV.AVG.).

GEMIDDELDE WORPGROOTTE EN LEEFTIJD VAN OOIEN IN DE REF.GROUP
set rcode | _FREQ_ mfwn mfwi mfwc sfwn sfc
population 14
population 1 75230 | -0.024548941 | -0.011492833 -0.021284914 0.085124895 0.0779086939
population 2 14971 | 0.0059250471 | 0.0050578191 0.0058123075 0.0684288861 0.0650283904
population 3 4263 | -0.007612996 0| -0.007612996 0.0708369964 0.0708369964
population 4 7839 | 0.0046657584 0] 0.0046657584 0.0795400472 0.0795400472
population 5 1426 | -0.001909832 0| -0.001909832 0.0550988901 0.0550988901
population 6 1619 | 0.005386924 0| 0.005386924 0.0695278931 0.0695278931
population 7 3501 | 0.0629040189 0]0.0629040189 0.1098911697 0.1098911697
population 8 2674 | 0.0135769858 0]0.0135769858 0.0656535867 0.0656535867
population 9 4473 | -0.004418674 0| -0.004418674 0.0362213745 0.0362213745
set rcode _FREQ_ mfwnl mfwil mfwcl sfwnl sfwcl
mov.avg. 1 44531 0.0074298972 | 0.0167931277 0.0098027941 0.0951857465 0.0863848927
mov.avg. 2 636 | 0.0220965295 | 0.0131832737 0.0209378063 0.0681056003 0.0646250534
mov.avg. 3 262 | -0.016009048 0| -0.016009048 0.0928316562 0.0928316562
mov.avg. 4 398 | -0.012973054 0]-0.012973054 0.0952593781 0.0952593781
mov.avg. 5 9 | 0.0065255556 0| 0.0065255556 0.0432151209 0.0432151209
mov.avg. 6 220 | 0.0322806024 0 0.0322806024 0.0887948586 0.0887948586
mov.avg. 7 353 | 0.0765427152 0] 0.0765427152 0.1357716955 0.1357716955
mov.avg. 8 283 | 0.0296901205 0]0.0296901205 0.0830439107 0.0830439107
mov.avg. 9 336 | 0.0004766802 | 0.0031196356 0.0000928441 0.0785053849 0.077530817
set rcode _FREQ_ m_worpgr m_age S_worpgr s_age
refgroup 1 4058 | 1.6517989157 | 3.1981271562 0.6029652853 1.2376783157
refgroup 2 463 | 1.6825053996 | 3.0388768898 0.6316478376 1.3381678176
refgroup 3 173 | 1.5780346821 | 3.4797687861 0.5402224552 1.3011157796
refgroup 4 338 |1.949704142 |2.9112426036 0.7590110902 1.3578404897
refgroup 6 118 | 1.906779661 | 3.2966101695 0.7278030181 1.4518442267
refgroup 7 319 | 2.7648902821 | 3.2351097179 0.9406387017 1.3095762087
refgroup 8 227 | 1.859030837 |3.0925110132 0.6362535073 1.3354546949
refgroup 9 196 | 1.8367346939 | 3.0765306122 0.6274715652 1.3317658238

mfwn=gemiddelde fw worpgrootte natuurlijk
mfwi= gemiddelde fw worpgrootte geinduceerd,

mfwc= gemiddelde fw worpgrootte gecombineerd

sfwn= standaarddeviatie fw worpgrootte natuurlijk,
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sfwi= standaarddeviatie fw worpgrootte geinduceerd,
sfwc= standaarddeviatie fw worpgrootte gecombineerd
m_worpgr = gemiddelde worpgrootte
m_age=gemiddelde leeftijd

s_worpgr = standaarddeviatie worpgrootte

s_age= standaarddeviatie leeftijd

1=Texel, 2=Suffolk, 3=Hampshire, 4=Bleu du Maine, 5=lle de France, 6=Rouge de I'Ouest,
7=Swifter,8=Zwartbles, 9=Blauwe Texelaar (zit mee onder Texelaar)
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1.8 Vergelijking nieuwe VIP met voorgaande run

Er worden 2 controles uitgevoerd:
1  de verandering in betrouwbaarheid wordt gecontroleerd. In principe kunnen betrouwbaarheden

enkel toenemen en dit naarmate meer informatie beschikbaar komt,

2 dewijziging in indexwaarde wordt geévalueerd. Grote wijzigingen zijn mogelijk indien de initiéle

betrouwbaarheid laag is.

Controle op een afnemende betrouwbaarheid.

Omwille van het samenvoegen van Texel en Blauwe Texelaar was het niet mogelijk om de

fokwaardeschatting uitgevoerd te krijgen volgens de bestaande procedure. De gebruikte software bleek
hier limiterend. Er kan niet genoeg geheugen ge-alloceerd worden om de gezamelijke data van alle
Texelaars te behandelen. Als een tijdelijke oplossing hebben we daarom de vroegste jaren met worpen
(1994, 1995) weggelaten uit de data voor de Texelaars (BT was toen niet aanwezig in de data). Hierdoor
zijn er zeer veel (oude) Texel-dieren die nu dalen qua betrouwbaarheid ivm de vorige run. Dit probleem
zal opgelost worden in de volgende maanden maar vereist het gebruik van andere software wat op zich

inhoudt dat grote onderdelen van de procedure herwerkt moeten worden.

Verandering van indexwaarde

Ook de grootte van de wijziging in indexwaarde zelf wordt gecontroleerd. Op basis van de vorige
index en van de vorige betrouwbaarheid wordt nagegaan hoe waarschijnlijk de nieuw berekende VIP-
waarde is. Wanneer de kans op een indexsprong van een bepaalde grootte kleiner is dan 0.05 worden de
betrokken dieren gecontroleerd. Er zijn slechts een 4-tal dieren waarvoor de VIP een onverwacht grote

wijziging maakt.

1.9 Overdracht resultaten

Op basis van de geschatte fokwaarden worden vervolgens indexen berekend voor dieren zonder
eigen worp en dit op basis van de afstamming (pedigree-index). Indien ouders van een individu een VIP
hebben dan kan voor dat dier (nakomeling) een VIP worden berekend. Dit is het geval voor een groot

aantal lammeren en jaarling-dieren zonder eigen worpen.

Sinds de berekening vanaf 2011 werd een bijkomende aanpassing uitgevoerd die te maken heeft
met het voorkomen van Nederlandse dieren met 2 idnummer's (namelijk met en zonder streepje,
bijvoorbeeld 01234-01234 en 01234 01234). Voor beide varianten werd een record aangemaakt (met

dezelfde index en betrouwbaarheid) zodat het linken in de database van KHV voor beide nummers
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uitgevoerd wordt. Hierdoor zijn er meer lijnen in het resultatenbestand dan voordien. Wel kunnen

dubbels voorkomen maar deze worden weggelaten vooraleer data aangeleverd worden aan KHV.

TABEL 16 OVERZICHT VAN HET AANTAL RECORDS IN HET BESTAND MET
FOKWAARDESCHATTINGEN AANGELEVERD AAN KHV

Datum Aantal records Aantal lijnen in rammenlijst

Run 2021 430067

Run 2020 434232 1330

Run 2019 420388 1240

Run 2018 406791 1279

Run 2017 394804 891
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3 Ander onderzoek

3.1 Onderzoek wormresistentie

In 2021 werden er opnieuw bedrijsbezoeken uitgevoerd om de de wormdruk vast te stellen op
individuele dieren (lammeren). Tegelijk wordt bij de dieren ook een score gegeven van de
lichaamsconditie, de bevuiling van de achterhand, de ooglidkleur (FAMACHA) en wordt het gewicht
geregistreerd.

Via KHV werden fokkers van Texelschapen gecontacteerd. Er werden 9 bezoeken uitgevoerd bij 7
fokkers in de periode (5 juli 2021 — 7 september 2021). Een belangrijk voorwaarde om nuttige informatie
te verzamelen is dat de eigenaar delammeren niet heeft ontwormd in de 5 weken voorafgaand aan het
bezoek.

In totaal werden tijdens de 9 bezoeken 333 lammeren bemonsterd wat neerkomt op ongeveer een
gemiddeld van 37 per bezoek (van 16 tot 77). Van de lammeren werd in de meeste gevallen een
meststaal bekomen en werd vervolgens een telling uitgevoerd van het aantal eitjes per gram mest.

De resultaten werden steeds binnen de week teruggekoppeld aan de individuele fokkers door middel
van Excel-lijsten.

Een vaststelling op het terrein is dat de electronische weegschaal niet altijd optimaal werkt. Ervaring
leert dat vocht (als gevolg van reiniging) een groot probleem kan zijn. Reinigen van de electronische
weegschaal tussen 2 bedrijven heeft waarschijnlijk problemen veroorzaakt.

Een tweede vaststelling in deze campagne (zomerseizoen 2021) is dat er al vroeg lammeren verkocht
werden waardoor niet alle geboren dieren konden bemonsterd worden. Redenen voor de vroege
verkoop van lammeren is het offerfeest (dat rond 20/7 viel) en de goede prijzen voor lammeren dit
seizoen.

Voor meer resultaten verwijzen we naar een pdf document in de bijlage.
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FACULTEIT BIO-INGENIEURSWETENSCHAPPEN

DEPARTEMENT BIOSYSTEMEN

3.2 Effect van inteelt op lichaamsmaten en reproductie-kenmerken bij het
Belgische Melkschaap

Dit onderzoek, gestart in 2020 werd verdergezet in 2021. Dit mondde uit in een presentatie tijdens het
EAAP congres in Davos (september 2021).

Body and reproduction traits are negatively affected by inbreeding depression in Belgian Milksheep 126
R. Meyermans, W. Gorssen, N. Buys and S. Janssens

In een volgende fase werden ook de beschikbare genotypes van de Belgische Melkschapen
opgenomen in de analyses en er werd ook een update gevraagd van de gegevens van de Belgische
melkschapen. Nieuwe data werden niet verkregen en er werd verdergewekt met de lineaire data tot en
met 2019. We verwijzen naar het rapport van 2020 waarbij we onderstaande aanvulling doen.

Er zijn 95 genotypes beschikbaar om bij de huidige analyse toe te voegen (45426 SNPs na
kwaliteitscontrole). Hiervan zijn er 76 dieren met ook geregistreerde lichaamsmaten, en 65 dieren met
beschikbare worpgegevens. Het toevoegen van deze genotype-data had (hoogstwaarschijnlijk door het
lage aantal dieren) weinig invloed op de reeds geformuleerde conclusies op basis van stamboom-
afstamming. Hieronder worden de resultaten van enkele van de bestudeerde kenmerken weergegeven
in gelijkaardige modellen en vergeleken met de vroeger gerapporteerde waarden. De resultaten werden
bekomen met de remIf90 software. Zoals hierboven aangegeven zijn er geen noemenswaardige
verschillen te bemerken.
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TABEL 17 OVERZICHT VAN ERFELIJKHEIDSGRADEN EN VAN REGRESSIECOEFFICIENTEN VAN DE INTEELTGRAAD OP VERSCHILLENDE KENMERKEN BIJ

HET BELGISCH MELKSCHAAP. EFFECT VAN HET GEBRUIK VAN GENOTYPES

Modellen zonder gegenotypeerde dieren

Modellen met gegenotypeerde dieren

Effect van 10% Standaard Erfelijkheids- Effect van 10% Standaard- Erfelijkheids-
inteelt error graad inteelt error graad

Lichaamsmaten
Hoogte -0.29 cm 0.18 cm 0.12 -0.30 cm 0.17 cm 0.12
Lengte -0.26 cm 0.22cm 0.12 -0.36 cm 0.21cm 0.14
Bekkenbreedte -0.14 cm 0.09 cm 0.15 -0.16 cm 0.09 cm 0.15
Borstomtrek -0.54 cm 0.29 cm 0.13 -0.61 cm 0.28 cm 0.15
Borstdiepte -0.21cm 0.12 cm 0.09 -0.22 cm 0.15cm 0.07
Worpgegevens
Aantal worpen -0.12 worpen 0.09 worpen 0.08 -0.08 worpen 0.08 worpen 0.09
Gemiddelde worpgrootte  -0.04 lammeren  0.03 lammeren 0.25 -0.04 lammeren  0.03 lammeren 0.24
(levend + dood geboren)
Gemiddeld aantal -0.09 lammeren  0.03 lammeren 0.17 -0.08 lammeren 0.03 lammeren 0.15
levend geboren
lammeren per worp
Gemiddeld aantal dood +0.05 0.02 lammeren 0.17 +0.03 lammeren 0.02 lammeren 0.14
geboren lammeren per lammeren

worp
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3.3 Advies aan overheid ivm. status Belgisch Melkschaap

Het departement Landbouw en Visserij heeft een advies gevraagd om de status van het Belgisch
Melkschaap qua genetische diversiteit te beschrijven.

Het CABG heeft hiervoor geput uit het eigen onderzoek op het Belgisch Melkschaap dat gebruik heeft
gemaakt van pedigree data en van genomische informatie.

(zie bijlage 3)
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4 Bijlagen

4.1 Figuren berekening vruchtbaarheidsindex VIP2021

4.2 Bijlagel_Rapport staalname onderzoek maagdarm parasieten.pdf

4.3 Bijlage2_Slides_Inbreeding _Depression_BMS_ EAAP2021.pdf

4.4 Bijlage3_AdviesKULeuven_ BelgischMelkschaap 20210120.
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Verdeling van de indexen - Texel
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Verdeling van de indexen - Suffolk
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Suffolk : vruchtbaarheidsindex versus worpgrootte van 2-jarige ooien
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Verdeling van de indexen - Hampshire
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Hampshire

: vruchtbaarheidsindex versus worpgrootte van 2-jarige ooien
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Verdeling van de indexen - Bleu du Maine
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Bleu du Maine : vruchtbaarheidsindex versus worpgrootte van 2-jarige ooien
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Verdeling van de indexen - Rouge de Ouest
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Rouge de Ouest : vruchtbaarheidsindex versus worpgrootte van 2-jarige ooien
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Verdeling van de indexen - Swifter
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Swifter

: vruchtbaarheidsindex versus worpgrootte van 2-jarige ooien
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Verdeling van de indexen - Zwartbles
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Zwartbles : vruchtbaarheidsindex versus worpgrootte van 2-jarige ooien
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Verslag staalname bij Texel lammeren voor onderzoek op
maagdarm-parasieten

Steven Janssens, Roel Meyermans, Ellen Reynaert, Fauve Maertens

2022-03-22

Inleiding

In 2021 werden bedrijsbezoeken uitgevoerd om de de wormdruk vast te stellen op individuele dieren (lam-
meren). Bij een dergelijk bezoek wordt een mestmonster genomen bij individuele dieren met het doel om de
ECG (Eggs per GRam) te bepalen. Tegelijkertijd wordt bij de dieren ook een score gegeven van de lichaam-
sconditie (BCS=Bodu condition Score), de bevuiling van de achterhand (BA=bevuiling achterhand), de
ooglidkleur (FAMACHA) en wordt het gewicht geregistreerd.

Via KHV werden fokkers van Texelschapen gecontacteerd. Er werden 9 bezoeken uitgevoerd bij 7 fokkers in
de periode (5 juli 2021 - 7 september 2021). Een belangrijk voorwaarde om nuttige informatie te verzamelen
is dat de eigenaar zijn lammeren niet heeft ontwormd in de 5 weken voorafgaand aan het bezoek.

Samenvoegen van gegevens per sampling-dag (2021)

De informatie verzameld op het terrein (gewichten en scores) worden vervolgens aangevuld met de eitellingen
(McMaster methode). Elke fokker ontving enkele dagen na het bezoek de resiltaten van de eigen dieren zodat
de wormdruk en de gewichten beschikbaar waren voor bv. selectie, het toepassen van ontwormingen enz.

De afzonderlijke files werden ingelezen uit de volgende directory J:/SET-CHGS-DI0173/data/schapen/GI-
parasieten/Werkmap2021-Ellen. Hieronder wordt aangegeven of de bestanden werden gecombineerd.

## [1] TRUE
## [1] TRUE
## [1] TRUE
## [1] TRUE
## [1] TRUE

## [1] TRUE



Beschrijving van de data

De gegevens worden samengebracht in een zogenaamd “data.frame” totaal. Deze dataset telt 314 rijen
(dieren) en 20 kolommen (variabelen). Een overzicht van het aantal bemmonsterde dieren per sampling
dag en fokker wordt in de onderstaande tabel gegeven. Robrecht V. en Joseph D. werden 2x bezocht in
het seizoen. Een vaststelling in deze campagne (zomerseizoen 2021) is dat er al vroeg lammeren verkocht
werden waardoor niet alle geboren dieren konden bemonsterd worden. Redenen voor de vroege verkoop van
lammeren is het offerfeest (dat rond 20/7 viel) en de goede prijzen voor lammeren dit seizoen.

Table 1: Overzicht van het aantal lammeren per eigenaat (2021)

GEERT HERMAN JOS JOSEPH DE- ROBRECHT ROEL VAN
WER- CORSMIT SPRANGERSPELSENEER VANDEN  AVERMAET
BROUCK BROECK

2021- 0 0 0 21 42 0
07-05

2021- 0 0 7 0 0 0
07-26

2021- 62 0 0 0 0 0
08-02

2021- 0 26 0 0 0 0
08-16

2021- 0 0 0 0 0 50
08-18

2021- 0 0 0 16 20 0
09-07

Beschrijvende statistieken worden in de ondestaande tabellen gegeven. Van een aantal dieren ontbreekt
de code van het geslacht in de ruwe data maar deze informatie werd later aangevuld met behulp van de
stamboekinformatie.

Voor een aantal lammeren ontbreekt het lichaamsgewicht. Dit was het gevolg van problemen met de elec-
tronische weegschaal. Ervaring leerde dat vocht (als gevolg van de reiniging) een groot probleem kan zijn.
Reinigen van de electronische weegschaal tussen 2 bedrijven heeft waarschijnlijk problemen veroorzaakt.

Wormeieren worden geteld voor meerdere genera/species. Voor de verdere analyse werden Strongylide +
strongyloides 4+ Nematodirus samengenomen en dit aantal wordt verder weergegeven als FECtotal.
Dus eitjes van Coccidien (Eimeria) en lintworm (Monieze) werden niet opgenomen in FECtotal.

Ook werden de eitellingen voor bepaalde analyses log-getransformeerd met de bedoeling om de data
meer te laten beantwoorden aan een normale verdeling. Voor FECtotal gebeurde dit met de variabele
(log(FECtotal+50)en voor Eimeria counts logl0(Eimeria+50). Op deze



Table 2: Beschrijvende statistieken voor de continue variabelen

(N=8) M (N=68) V (N=238) Total (N=314)
sampling__age
Count 1 66 231 298
N-Miss 7 2 7 16
Mean 160.000 134.318 152.926 148.829
SD NA 30.578 22.413 25.571
Min 160.000 66.000 87.000 66.000
Max 160.000 195.000 197.000 197.000
gewicht
Count 8 49 215 272
N-Miss 0 19 23 42
Mean 46.350 41.543 37.794 38.721
SD 9.576 7.883 6.021 6.770
Min 32.000 23.000 19.000 19.000
Max 60.700 59.000 56.200 60.700
groeisnelheid
Count 1 47 208 256
N-Miss 7 21 30 58
Mean 0.200 0.285 0.241 0.249
SD NA 0.054 0.031 0.040
Min 0.200 0.200 0.139 0.139
Max 0.200 0.422 0.310 0.422
FAM
Count 8 68 238 314
N-Miss 0 0 0 0
Mean 2.250 2.199 1.952 2.013
SD 0.707 0.834 0.784 0.798
Min 1.000 1.000 1.000 1.000
Max 3.000 4.000 4.000 4.000
BA
Count 8 68 238 314
N-Miss 0 0 0 0
Mean 0.500 1.037 0.563 0.664
SD 0.707 1.375 0.904 1.036
Min 0.000 0.000 0.000 0.000
Max 2.000 5.000 4.000 5.000
BCS
Count 8 68 238 314
N-Miss 0 0 0 0
Mean 2.000 2.757 2.565 2.592
SD 0.756 0.940 0.955 0.953
Min 1.000 1.000 1.000 1.000
Max 3.000 4.000 4.500 4.500




Table 3: Beschrijvende statistieken voor de parasieten (eitellingen

in de mest)

(N=8) M (N=68) V (N=238) Total (N=314)
Strongylide
Count 8 66 223 297
N-Miss 0 2 15 17
Mean 56.250 387.879 537.444 491.246
SD 82.104 623.764 1074.279 979.929
Min 0.000 0.000 0.000 0.000
Max 200.000 2700.000 8100.000 8100.000
strongyloides
Count 8 66 222 296
N-Miss 0 2 16 18
Mean 443.750 936.364 757.207 788.682
SD 524.702 1871.148 1181.453 1353.708
Min 100.000 0.000 0.000 0.000
Max 1500.000 8700.000 8900.000 8900.000
Nematodirus
Count 8 66 222 296
N-Miss 0 2 16 18
Mean 6.250 23.061 22.973 22.541
SD 17.678 57.189 58.752 57.631
Min 0.000 0.000 0.000 0.000
Max 50.000 300.000 400.000 400.000
FECtotal
Count 8 68 238 314
N-Miss 0 0 0 0
Mean 500.000 1285.294 1209.874 1208.121
SD 597.016 2022.819 1690.429 1749.762
Min 100.000 0.000 0.000 0.000
Max 1700.000 9700.000 9100.000 9700.000
Eimeria.spp.
Count 8 66 223 297
N-Miss 0 2 15 17
Mean 1950.000 12473.273 10653.587 10823.522
SD 1849.131  18828.713 19376.949 19033.863
Min 0.000 500.000 0.000 0.000
Max 4900.000 124200.000  192700.000 192700.000
Monieza
Count 8 66 222 296
N-Miss 0 2 16 18
Mean 18.750 1694.061 149.550 490.399
SD 37.201 13599.215 1069.560 6482.579
Min 0.000 0.000 0.000 0.000
Max 100.000  110500.000  13000.000 110500.000




De verdeling van de (ruwe) eitellingen wordt gegeven in onderstaande figuren. De grootste variatie werd
waargenomen op de staalname-dagen in het midden van Augustus. Het zijn ook de bezoeken bij Corsmit H.
and VanAvermaet R.

Zoals hoger vermeld werden er ook al een aantal lammeren vroegtijdig verkocht voor het offerfeest waardoor
de groep van bemonsterde dieren een subset is van de groep van de geboren lammeren.

Maagdarm eitellingen (FECTotal) Texel lammeren in 2021
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Eimeria eitjes per gram
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FECtotal

FEC total in functie van de leeftijd bij staalname
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In onderstaande histograms wordt de verdeling van de log-verdeelde variabelen gegeven. Hieruit kan opge-
maakt worden dat deze transformaties de (ruwe) eitellingen omvormen naar een verdeling die een nor-

maalverdeling benadert.

Verdeling maagdarm eitjes bij Texel lammeren in 2021
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De correlaties tussen een aantal kenmerken wordt gegeven in onderstaand panel. Alle correlaties zijn kleiner

dan |0,35| wat aangeeft dat er geen sterke verbanden zijn tussen de verschillende metingen.

Sommige

correlaties hebben een teken dat ingaat tegen de intuitie. Bijvoorbeeld, naarmate de dieren ouder worden

neemt de conditie (BCS) af (- 0,33).

De ruwe correlaties zijn mogelijks vertekend door de bedrijfs- en staalname-effecten en

voorzichtigheid geinterpreteerd worden.
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Verkennende analyse van de variantie

Voor een aantal kenmerken, FECtotal, Eimeria-counts en de groeisnelheid werden verkennende variantieanl-
yses uitgevoerd om te bepalen welke variabelen verschillen tussen dieren verklaren.

Voor de groeisnelheid gebruiken we een eenvoudig model met datum staalname(als een vast effect) en het
geslacht. Merk op dat voor een aantal dieren informatie ontbreekt (geboortedatum en/of geslacht) waardoor
de groeisnelheid niet kan berekend worden. Een plot van de residuals geeft aan dat deze vrij goed normaal
verdeeld zijn.

Zowel het geslacht als de datum van staalname (verstrengeld met de fokker) zijn significante factoren voor
de groeisnelheid. Opmerkelijk genoeg is er in deze analyse geen effect te zien van de wormdruk of het aantal
getelde Eimeria oocysten.

Table 4: Variantieanalyse voor groeisnelheid

Sum Sq Df F value Pr(>F)

(Intercept) 0.015 1 15.607 0.000
staalname 0.078 5  15.857 0.000
geslacht 0.072 2 36.600 0.000
loglO(FECtotal + 50) 0.000 1 0.010 0.919
log10(Eimeria.spp. + 50) 0.001 1 1.000 0.318
Residuals 0.229 231

QQplot residuals model voor groeisnelheid
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Effectgrootte van het geslacht op groeisnelheid
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Een gelijkaardige analyse werd doorgevoerd voor FECtotal.

Hier is er geen significant effect van het geslacht van de dieren maar wel nog een belangrijk effect van
de staalname-dag. Een qgplot van de residuals van het model geeft aan dat deze een normaalverdeling
benaderen.

Table 5: Variantieanalyse voor FECtotal

Sum Sq Df F value Pr(>F)

(Intercept) 73.866 1 249.129 0.000
staalname 38.699 5 26.104 0.000
geslacht 0.533 2 0.898 0.408
Residuals 90.729 306

13
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Effectgrootte van datum staalname op FECtotal
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Effect van geslacht
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Voor Eimeria vinden wel een significant effect van het geslacht van de dieren maar dit is veroorzaakt door
dieren waarvan het geslacht onbekend is. Er is ook een belangrijk effect van de staalnamedag. Een qqplot
van de residuals van het model geeft aan dat de residuals een normaalverdeling benaderen.

Table 6: Variantieanalyse voor EIMERIA

Sum Sq Df F value Pr(>F)

(Intercept) 49.928 1 310.198 0.000
staalname 21.132 5  26.258 0.000
geslacht 2.011 2 6.248 0.002
Residuals 46.516 289

QQplot residuals model voor Eimeria counts
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Effectgrootte van datum staalname op EIMERIA
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Effect van geslacht

Effectgrootte van het geslacht op EIMERIA

3.8

3.6

3.4

3.2

3.0

|
=

geslacht

19




Besluit

Voor het seizoen 2021 vatten we de campagne als volgt samen:
o er werden 9 bezoeken uitgevoerd bij 7 fokkers en dit in een tijdsperiode van 2 maanden (begin juli tot
begin september)

e er werden 333 dieren bemonsterd waarbij er 314 dieren zijn met effectieve eitellingen. Er werden dus
meer dan 300 meststalen geteld. De resultaten werden steeds binnen de week teruggekoppeld naar de
fokkers.

e 314 records zullen toegevoegd worden aan de historische data voor een genetische evaluatie

o de weegschaal niet 100% betrouwbaar is en na reiniging soms problemen oplevert (slecht contact door
vocht)

e de aanwezige dieren in 2021 waarschijnlijk geen toevallige steekproef zijn van de geboren dieren omwille
van de vroegtijdige verkoop van rammen voor het offerfeest
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Body traits and reproduction are negatively
affected by inbreeding depression in Belgian
Milksheep

Roel Meyermans, W. Gorssen, N. Buys and S. Janssens

Session 3 “Use of genomic data for conservation activities”
EAAP 2021




Belgian Milksheep

 Belgian Milksheep
* One of the 14 local sheep breeds
« Small population, only = 20 ‘larger’ breeders
* Previous research:

AN AL

Full Paper @ openAccess @ D & &

Unraveling the genetic diversity of Belgian Milk Sheep using
medium-density SNP genotypes

R. Meyermans, W. Gorssen, K. Wijnrocx, ). A. Lenstra, P. Vellema, N. Buys, 5. Janssens 24

‘ KU LEUVEN



Accelerating inbreeding due to small population size
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Goal

» Genetic diversity of Belgian Milksheep is low
* Breeders and flockbook are concerned

* |s inbreeding depression menacing body traits and reproductive traits?

: KU LEUVEN



Methods

» Pedigree records
« 9268 animals, from 1980 — 2019 (incomplete)
« 3612 males, 5656 ewes

Number of animals registred in the herdbook
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Inbreeding estimates

« Based on pedigree records
* Population level: average F,.q = 12.7 %

« Effective population size (N,) = 24

 Since 2000, five common rams sired over 1200 offspring



Inbreeding estimates

« Based on genotyping (SNP)
* N, estimates = 22 based on SNP data
* Average Froy 14.5 % (SD: 6.7% & range up to 33.7%)
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Phenotyping

« Body dimensions (n = £1300)
» Height
* Length
* Chest depth
* Chest circumference
* Pelvic width
« Age at scoring = 1 year
» 51 different owners

« Reproductive traits (n = £1000)
» Average litter size
» Average number of lambs born (death/alive) per litter
* Number of litters per ewe
» 39 different owners



Methods

* Inbreeding calculated via pedigree records (path method)

« Animal model per trait with owner and birth year as random effect; and sex,
and the inbreeding coefficient as fixed effects.

« Models fitted using BreedR package, using (ai)remlf90

9 (BreedR: Mufioz & Sanchez (2020), (air)emlf90: Misztal et al.) KU LEUVEN



Data overview

Average SD Max
Number of litters per ewe 265 1.9 9
Avg number of lambs born alive per litter 1.65 0.7 4
Avg number of lambs born death per litter 0.34 0.6 4
Avg litter size 199 0.6 5
Height (in cm) 76.1 52 102
Length (in cm) 826 6.4 113
Chest depth (in cm) 36.2 3.2 47
Chest circumference (in cm) 96.9 7.8 125
Pelvic width (in cm) 21.9 2.3 43

KU LEUVEN




Results: body dimensions

Height Length Pelvic width Chest circumference Chest depth
(in cm) (in cm) (in cm) (in cm) (in cm)
Estimate S.E. Estimate S.E. Estimate S.E. Estimate S.E. Estimate S.E.
Heritability 12% 3% 12% 4% 15% 4% 13% 4% 9% 4%
Fixed effects
Intercept 74.98 82.06 22.00 96.66 36.04
Sex - Male +6.02 +7.62 -0.24 +5.71 +3.07
Inbreeding coefficient (as decimal) -2.92 1.84 -2.55 2.23 -1.40 0.89 -5.40 2.93 -2.11 1.19

KU LEUVEN




Results: reproductive traits

_ _ Average number of Average number of Number of litters
Average litter size

lambs born alive lambs born dead per ewe *
Estimate S.E. Estimate S.E. Estimate S.E. Estimate S.E.
Heritability 25% 6% 17% 5% 15% 5% 8% 5%
Fixed effects
Intercept 1.96 0.08 1.64 0.10 0.32 0.08 2.01 0.26
Inbreeding coefficient (as decimal) -0.41 0.29 -0.86 0.30 + 0.47 0.23 -1.18 0.90

*: active ewes were not used (only ewes without litters in 2018 and 2019)
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Results:

* Inbreeding as class variable for average litter size

Estimated coefficients (lambs per litter)
Intercept 2.17
Inbreeding = 0 % 0
Inbreeding <5 % -0.22
Inbreeding < 10 % -0.24
Inbreeding < 15 % -0.30
Inbreeding > 15 % -0.38
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Summary

* In general: negative trend of inbreeding visible
» Quite high SE & HYS effect difficult to estimate (low n° of records)

Effect of +10% F.q h?
Body dimensions
Heigth -0.29 cm 0.12
Length -0.26 cm 0.12
Pelvic width -0.14 cm 0.15
Chest circumference -0.54 cm 0.13
Chest depth -0.21 cm 0.09
Reproductive traits
Number of litters per ewe -0.12 litters 0.08
Avg litter size -0.04 lambs 0.25
Avg number of lambs born alive per litter -0.09 lambs 0.17
Avg number of lambs born death per litter + 0.05 lambs 0.17
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Future research

* Inclusion of more records
* Include linear scored traits

* Link to specific loci / ROH (islands) ?

Percentage of SNP incidence in ROH
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Thank you for your attention

roel.meyermans@kuleuven.be KU LEUVEN



Advies met betrekking tot de aanvraag van de status “met
uitsterven bedreigd ras” voor het Belgisch Melkschaap, dd.
20/1/2021

Achtergrond

In de wetenschappelijke literatuur worden meerdere criteria in aanmerking genomen om te bepalen
of een ras met uitsterven bedreigd is (Gandini et al. 2004). In de World Watch List van FAO wordt
ENDANGERED bepaald als:

“A breed is categorized as endangered if: The total number of breeding females is greater than 100 and less than or equal
to 1 000 or the total number of breeding males is less than or equal to 20 and greater than five; OR The overall population
size is greater than 80 and less than 100 and increasing and the percentage of females being bred to males of the same
breed is above 80 percent; OR The overall population size is greater than 1 000 and less than or equal to 1 200 decreasing
and the percentage of females being bred to males of the same breed is below 80 percent”

Een eerste criterium is de censusdata (aantal fokdieren) eventueel in combinatie met de
fokkerijstructuur, zoals de inzet van het aantal fokdieren (vooral voor de rammen). Tot slot wordt vaak
ook het aantal fokkers beschouwd.

Andere bronnen relateren het risico op uitsterven vooral aan de evolutie van de populatiegrootte en
daarnaast ook de effectieve populatiegrootte (die op meerdere manieren kan berekend worden).
Kristensen et al. (2015) geven de volgende vuistregels:

“Rules of thumb that have influenced management of domestic and wild populations since the early 1980s state that (1) an Ne of at least

50 is needed for avoiding inbreeding depression in the short term (five generations), and (2) an Ne of at least 500 are sufficient to retain
long-term evolutionary potential “.

Status van het Belgisch Melkschaap

Wij baseren ons op het eindrapport van de studie (Meyermans et al., 2018), op een wetenschappelijke
publicatie (Meyermans et al., 2019) en op de ingediende aanvraag van KHV vzw.

Het aantal actieve fokooien bedraagt 173 (2016) wat iets boven de absolute benedengrens van 100 is
(FAO, Gandini et al., 2004). Bovendien schatten we in dat een stamboek op korte termijn niet veel vat
heeft op het aantal fokkers en daardoor evenmin op het aantal dieren. Daarnaast kan KHV wel actie
ondernemen d.m.v. een meer gebalanceerd gebruik van de rammen. Dit zal echter het probleem van
de huidige lage diversiteit niet kunnen oplossen en hoogstens de situatie kunnen stabiliseren.

De door ons gemaakte schattingen in het onderzoek met betrekking tot de diversiteit (effectieve
grootte Ne van 22) is correct weergegeven in de aanvraag. Een waarde van 22 moet beschouwd
worden als kritisch laag, vooral omdat het ras ook in absolute aantallen klein is en er geen sterke
selectie plaatsvindt. Selectie op gebruikseigenschappen kan immers de negatieve effecten van inteelt
voor een deel compenseren in een grote (absolute) populatie, zoals werd aangetoond door
Meuwissen & Woolliams (1994) voor populaties met Ne tussen 32 en 250).



Wij berekenden bovendien dat het toevoegen van look-a-like dieren (ongeregistreerd maar
fenotypisch sterk gelijkend) weliswaar de absolute populatiegrootte zal verhogen maar weinig
toevoegt qua genomische diversiteit.

Daarom is het inbrengen van fokdieren uit de meest verwante populaties (Fries en Zeeuws, Oost Fries)
een aangewezen strategie zoals wij ook in ons onderzoek concludeerden (Meyermans et al. 2019):
“Conclusions: This study reveals for the first time the genomic diversity of BMS compared with FLS, FMS and other Northern European
breeds. Genomic data confirmed the breed’s low effective population size of 22 inferred from pedigree analysis. The limited number of sires
used in the past resulted in an average genomic inbreeding coefficient (FROH) of 14.5% in the current population. This study further reveals
that the BMS population is closely related to FMS, EFW and EFB populations and more distantly to FLS. Recommendations to preserve the

BMS include: (1) an increase in the number and a more balanced use of rams; (2) the inclusion of phenotypically and genotypically look-
alikes in the official registry; and (3) the exchange of breeding animals with the (East) Friesian (Milk) Sheep.”

In een preliminair onderzoek (dat nog gecommuniceerd wordt aan KHV) op lineaire keuringsgegevens
(hoogte, lengte, borstomtrek, bekkenbreedte) en op worpgrootte gegevens (levend en doodgeboren
lammeren/worp) van het Belgisch Melkschaap hebben we de impact van individuele inteelt geschat.
We kunnen een negatief verband vaststellen (regressie van het betreffende kenmerk op de
inteeltgraad) wat wijst op inteeltdepressie.

Advies:

Het Belgisch Melkschaap kan aanspraak kan maken op de status van met uitsterven bedreigd ras.

Dr. Steven Janssens, ir. Roel Meyermans, ir. Wim Gorssen en prof. Dr. Nadine Buys
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